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Instytut Zootechniki Panstwowy Instytut Badawczy w Balicach
zgodnie z Rozporzgdzeniem Ministra Rolnictwa i Rozwoju

Wsi zostatl upowazniony do prowadzenia oceny wartosci
hodowlanej mlecznych ras bydta.

Instytut Zootechniki Parnstwowy
Instytut Badawczy od wielu lat jest
odpowiedzialny za prowadzenie kra-
jowej oceny wartosci hodowlanej
buhajow i krow. W tym okresie me-
tody oceny podlegaty gruntownym
zmianom i modyfikacjom, jednak
podstawowym zrodtem informagji
o buhajach byta uzytkowosc ich co-
rek. Na poczatku lat dwutysiecznych,
wraz z rozwojem genetyki moleku-
larnej, pojawita sie mozliwosc¢ sza-
cowania wartosci hodowlanych na
podstawie genomu zwierzat. Dziekj
dostepnosci gestych mikromacierzy:
SNP oraz malejgcym kosztom szyb-
ko wzrosta liczba genotypowanych
zwierzat. Pozwolito to na tworzenié
duzych miedzynarodowych baz.géer
notypdw — populacji referencyjnych.
Nowa technologia, zwana selekcja
genomowag, zrewolucjonizewata hos
dowle bydta mlecznego,-Gehomowa
ocena wartosci hodowlanej bardzo
mtodych zwierzat pézwolita'na skro-
cenie odstepu miedzy pekoleniami,
obnizyta koszty hodowliya jej zasto-
sowanie prawie dwukrotnie przy-
spieszyto postep genetyczny.

W ramach Spodtdzielni EuroGeno-
mics Instytut Zootechniki PIB wyko-
rzystuje obecnie w szacowaniu ge-
nomowych wartosci hodowlanych
duza populacje referencyjng, liczaca
ponad 33 000 genotypdw. Geno-
mowa ocena wartosci hodowlanej

buhajow i krow wraz z oceng kon-
wencjonalng, oparta na informa-
cjach o cdérkach i innych krewnych,
jest rutynowo wykonywana 3 razy
w roku. Terminy oceny sg okreslone
przez miedzynarodowe centrum
oceny buhajéw INTERBULL, majace
status laboratorium referencyjnego
UE. Metodyka oceny, jak rowniez jej
wyniki, podlegajg«okresowym te-
stom i walidagjom prowadzonym
przez INTERBYLL. Dzieki temu sza-
cowane wartoscichodowlane spet-
niaja wszystkie-miedzynarodowe
standardy. @dpowiadajgc na zapo-
trzebowanie hodowcdow, Instytut
Zootechhiki PIB w uzgodnionych
terminach wykonuje rowniez do-
datkowe oceny krajowe.

Selekcja genomowa ma w kraju
jeszcze stosunkowo ograniczony za-
sieg, w szczegdlnosci zwiekszona po-
winna byc¢ liczba genotypowanych
krow. Instytut Zootechniki PIB dyspo-
nuje laboratoriami, mocami oblicze-
niowymi, opracowanymi metodami
i wysokokwalifikowang kadrg, ktore
moga wspomoc hodowcdw pragna-
cych osiggnac¢ w swoich stadach po-
step w zakresie cech produkcyjnych
i funkcjonalnych, a rébwnoczesnie
obnizy¢ koszty hodowli. Zachecamy
Panstwa do wspotpracy z Instytutem
Zootechniki PIB i siegnigecia po no-
woczesne narzedzia selekcji geno-
mowej.

Informacje dotyczace genomowej oceny wartosci hodowlanej i selekcji
genomowej mozna znalez¢ pod adresem:

http://wycena.izoo.krakow.pl.




Typ oceny wartosci hodowlanej

(z ang. Estimated Breeding Value) jest to
krajowa konwencjonalna wartos$c¢ ho-
dowlana zwierzat, wolna od informagji
genomowych, oszacowana na podstawie
wydajnosci zwierzat i ich potomstwa oraz
na podstawie struktury spokrewnienia po-
miedzy osobnikami.

(z ang. Multiple Across Country Evaluation)

jest to miedzynarodowa konwencjo-
nalna wartos¢ hodowlana Interbull.

hubb

(z(@pg. Genomic Pedigree Index) jest to
genomowa wartos¢ hodowlana zwie-
rzat powstata w wyniku potaczenia bezpo-
Sredniej genomowej wartosci hodowlanej
zwierzat (oszacowanie na podstawie in-
formacji zawartej w genomie zwierzecia)
oraz informacji pochodzacych od znanych
zwierzat spokrewnionych z ocenianym
osobnikiem (indeks rodowodowy).

(z ang. Genomic Multiple Across Country
Evaluation) jest to miedzynarodowa ge-
nomowa wartos¢ hodowlana Interbull.

lub




Konwencjonalna ocena wartosci hodowlanej
bydia mlecznego
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Wiecej o metodach konwencjonalnej oceny wartosci hodowlanej dla poszczegdlnych
grup cech znajda Panstwo na witrynie http://wycena.izoo.krakow.pl/.
Pytania prosimy kierowac w przypadku oceny buhajow
pod adres e-mail: ocena.buhaje@izoo.krakow.pl,
oraz w przypadku oceny jatowek i krow e-mail: ocena.krowy@izoo.krakow.pl.
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Ocena genomowa M A PA

zaczyna sie w oborze, oceny genormow

od pobrania prébki wW PO sce
do badan genetyczych.

wtasciwe rozpozna
i podanie pochodze

Dane z laboratoriéw genotypowania T
do bazy danych genotypdéw IZ PIB gdzie
poddawane sg wstepnej analizie jakoscio
oraz weryfikacji pochodzenia.




Dane z oceny konwencjonalnej oraz
dane o genotypach buhajkow

i krow wzbogacone o informacje

o ich pochodzeniu

pozwalajg na oszacowanie
GENOMOWEJ WARTOSCI
HODOWLANEJ ZWIERZAT.
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Podstawowe pojecia stosowane
W genomice

Genom jest to catosc¢ dziedziczne-
go materiatu genetycznego wyste-

pujacego w kazdej zywej komorce.

Gen jest podstawowa jednostka

@ dziedziczenia zlokalizowang w ge-
nomie, decydujacg o przekazywa-
niu cech potomstwu.

SNP (z ang. Single Nucleotide Po-
lymorphism) jest to polimorfizm
pojedynczego nukleotydu czyli
zjawisko zmiennosci pojedynczych
struktur w gehomierDzieki swojej
specyfice SNP“s3 idealmymi znaczni-
kamigendw w genomie, a dziekiich
zmienhosci mozna poznac roznice
osobnicze pbmiedzy zwierzetami.

Mikromacierz SNP jest to zbior
sond odpowiadajgcych polimorfi-
zZmom pojedynczego nukleotydu.
Pzieki zastosowanym technikom
biologii molekularnej mozliwa jest
analiza setek tysiecy, a nawet milio-
now SNP w pojedynczym ekspery-
mencie.



Genomowa ocena wartosci hodowlanej bydta mlecznego
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Wiekszy postep@enetyczhy uzyskany dzieki wykorzystaniu mtodych, ocenia-
nych genomowo buhajéwiijatowic daje hodowcom mozliwosc szybszej realizacji
stawianych sobie celdw-hedowlanych co zaprezentowano na schemacie ponizej.

Krajowy program hodowlany — system oceny zwierzat w selekcji genomowej

o Pierwsze informacje
Wybor Ocielenia o laktacji corek
kréw na matki Badanie Publikacia corek '?UhaJ?]W buhajow
orazojcow | przesiewowe s ov{/ 5 Narodziny Kojarzenia nzcegziosrg\f«ie ocenionych na
e corek buhajow | corek buhajow gFe)nomu ~ | podstawie genomu.
hodowlanej ocenionych ocenionych AT e Publikacja
na podstawie | na podstawie 0szacowanej

todych dotyczacyc| o
gqugajyécw genomu genomu Iaktyacjiqo>r,az wartodci

buhajow miodych
iopracowanie | buhajow na
planu kojarzen podstawie

na podstawie genomu

ich oceny ((JEEEE) oceny ich hodowlanej
genomowej pokroju buhajow (ocena
konwencjonalna)

Mtode buhaje Dystrybucja nasienia wéréd hodowcéw

Tysiace jatowek Badania przesiewowe jatéwek na
podstawie genomu, publikacja
genomowej wartosci hodowlanej,
wybodw jatéwek do dalszej hodowli,
kwalifikacja na matki buhajéow 9
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WSPOLPRACA W POLSCE | EUROPIE

Cztonkowie Konsorcjum Genomika Polska:

Genomika Polska

Instytut Zootechniki Parnstwowy Instytut Badawczy
w Balicach,

Uniwersytet Przyrodniczy we Wroctawiu,
Uniwersytet Warminsko-Mazurski w Olsztynie,
Polska Federacja Hodowcoéw Bydta i Producentéw
Mleka w Warszawie,

Stacja Hodowli i Unasieniania Zwierzat Sp. z o.o.

z siedziba w Bydgoszczy,

Wielkopolskie Centrum Hodowli i Rozrodu Zwierzat
w Poznaniu z siedzibg w Tulcach Sp. z o.0.,
Mazowieckie Centrum Hodowli i Rozrodu Zwierzat
Sp. z 0.0. w towiczu,

Matopolskie Centrum Biotechniki Sp..z e.o.

z siedziba w Krasnem.

W 2009 roku w wyniku wspdtpracy takich

roGenomics. W kolejnych latach do) konsor=
cjum dotaczyty Hiszpania i PolskayWokwiétniu

krajow jak Niemcy, Francja, Holandia, Dania, /
Szwecja i Finlandia powstato/konsorcjum Eu- E‘U'RO
MmiC S
£

Geno

2016 roku konsorcjum EuroGenomics(przeszto or reliable cattle breeding
restrukturyzacje, ktérej wynikiem byto prze- .
ksztatcenie sie w Spdtdzielnie EuroGenomics.

Miedzynarodowe centrum oceny buha-
jow Interbull, majgce status laboratorium
referencyjnego Unii Europejskiej, prze-

Dzis cztonkowie Spoétdzielni EuroGenomics wy-
korzystuja w obliczeniach populacje referencyjnag
liczaca ponad 33 000 buhajéw, co stanowi naj-
wiekszg populacje referencyjna jednej rasy na
Swiecie. Pozwolito to na zwiekszenie doktadnosci
oceny w 11 krajach Europy, dla ponad 10 milionéw
kréw rasy holsztynsko-fryzyjskiej.

European
Commission
4

prowadza walidacje metod szacowania Interbull R et
wartosci hodowlanej stosowanych przez Centre

I1Z PIB i kontroluje poprawnos¢ przesyta-
nych danych, przyczyniajac sie do utrzy-

=

THE GLOBAL STANDARD
. . FOR LIVESTOCK DATA
mania wysokiego standardu oceny. )
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MIKROMACIERZ EUROGENOMICS EUROG10K

— jest efektem wspodtpracy cztonkdw
spotdzielni EuroGenomics

— szeroko wykorzystywana w praktyce
hodowlanej oraz w badaniach naukowych
czego dowodem jest ponad 1000 000
genotypowanych sztuk bydta mlecznego
w Europie!

— wykorzystywana do genotypowania

samic oraz preselekcji buhajkow @ Q

Wysoka jakos¢ dobranych markerow gwarantuje doka OEC imputacji

na poziomie ponad 99%. Doktadnos¢ imputacji zost potwier-

dzona w badaniach Guldbrandtsen i wsp (EAAP &z stkich part-

neréw EuroGenomics!

Corocznie rozwijany projekt gwarantuje |dent§%ovv nowo diagnozo-

wanych na $wiecie defektow ge yd’o/h ro ierz EuroGenomics

EuroG10K umozliwia |dentyﬁkaq§&

— defektéw genetycznych ta@ DL@\PS oraz HH1, HH2, HH3,
HH4, HH5, HH6, HH7 i HCD, ,\/

— umaszczenia oraz bezroZnos’.cP \

— istotnych z hodowlanego \J nia markeréw miedzy innymi

kazeiny,
— weryfikacje pochodzem&op@ﬁ%o markery SNP.

W sktad mikromacierzy wchodza:

{ \
AL

Trzon mikromacierzy-stanowi mikromacierz lllumina
BovinelLD.
Zawiera ponad 7000 markerow SNP.

Wybrane markery SNP w ramach partnerstwa Euro-
Genomics w praktyczny sposob wykorzystujg wieloletnie
doswiadczenie europejskich hodowli bydta.

W polskiej czesci mikromacierzy umiejscowiono markery
SNP dedykowane polskiemu hodowcy.
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- INSTYTUT ZOOTECHNIKI  ul Krakowska 1, 32-083 Balice k. Krakowa
1 PANSTWOWY INSTYTUT BADAWCZY tel:+48 12357 27 00,12 357 28 00, faks +48 12 285 67 33



!‘ INSTYTUT ZOOTECHNIKI

1 Panstwowy Instytut Badawczy

Aplikacje
dla bydta mlecznego:

@® analiza DNA z krwi, nasienia,
tkanek (wyttoki uszne), wtosy,

@® genotypowanie materiatu
zenskiego i meskiego,

@® genotypowanie
z uzyciem mikromadierzy
Hlumina,

® sekwencjonowanie
genomow zwierzqt,

® analiza karietypu,

@ identyfikacja-gatunkowa

komponentow zwierzecych.

Instytut Zootechniki Paristwowy Instytut Badawczy
ul. Krakowska 1, 32-083 Balice





